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BREVE DESCRIPCIÓN DE LA LÍNEA DE INVESTIGACIÓN / RESEARCH LINE 
 

El cáncer de mama es el tipo de cáncer más frecuente en las mujeres y a pesar de los 
avances en diagnóstico precoz, más del 25% de las pacientes presentarán enfermedad 
metastásica a lo largo de su evolución. La identificación de alteraciones genómicas en el 
tejido tumoral permite el desarrollo de terapias dirigidas, pero como consecuencia de la 
progresión del tumor y la selección del tratamiento, el perfil mutacional del cáncer de 
mama avanzado puede evolucionar con el paso del tiempo por lo que las alteraciones 
genómicas encontradas en el tumor primario pueden ser distintas a las del tumor 
metastásico. La posibilidad de tener información genómica del tumor mediante el 
estudio de DNA circulante (ctDNA) en plasma de pacientes con cáncer (biopsia líquida) 
abre la posibilidad de identificar biomarcadores pronósticos y predictivos de respuesta a 
terapias de un modo no invasivo, además de dinámico en función del tiempo y de los 
tratamientos administrados. Es clave identificar nuevos marcadores de respuesta o 
resistencia a fármacos administrados en práctica asistencial con el objetivo de que 
puedan ser incorporados a la práctica médica o se pueda hacer un uso más racional de 
ellos. 

Breast cancer is the most common cancer type in women and despite advances in 

early diagnosis, more than 25% of the patients will develop metastatic disease 

throughout their history. Identification of genomic alterations in the tumor tissue allows 

the development of targeted therapies. However, due to tumor progression and 

treatment selection, the mutational profile of advanced breast cancer can change and 

evolve trough time so that genomic alterations found in the primary tumor can differ 

from the metastatic tumor. The possibility of having genomic information about the 

tumor by studying circulating tumoral DNA (ctDNA) in plasma of cancer patients (liquid 

biopsy) opens the possibility of non-invasively identifying prognostic and predictive 

biomarkers of treatment response, besides of being dynamic in regards of time and 

treatment variability.  It is essential to identify new response or resistance markers to 

drugs administered with the aim of incorporating them into medical practice and for a 

more rational use of them. 
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PROYECTOS VIGENTES / ON-GOING RESEARCH PROJECTS 

 

Identificación de nuevas dianas terapéuticas, preparación y eficacia antitumoral de 

anticuerpos conjugados a drogas (ADCs) en cáncer de mama triple negativo y cáncer de 

ovario. 
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Caracterización y comparación del estado mutacional del gen PIK3CA entre el tumor 
primario, tejido metastásico y sangre periférica de pacientes con cáncer de mama 
avanzado en el Complejo Asistencial Universitario de Salamanca (CAUSA) 
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